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oX	  	  Biodiversité	  et	  services	  écosystémiques	  
o 	  Risques	  environnementaux	  
o 	  Quand	  les	  scientifiques	  rencontrent	  les	  gestionnaires	  
o 	  Communication	  ma	  thèse	  en	  5	  minutes	  
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RÉSUMÉ 
Les	  variations	  de	  composition	  des	  communautés	   fongiques	  ont	  été	  suivies	   le	   long	  d’un	  
gradient	  de	  fertilisation	  azotée	  	  dans	  trois	  pays.	  On	  observe	  des	  variations	  notables	  dans	  
l’abondance	  des	   taxons	   fongiques	   selon	   l’usage	  des	   terres.	  Les	   traits	  végétaux	   rendent	  
compte	  d’une	  partie	  importante	  de	  ces	  variations.	  
Par	   ailleurs,	   la	   comparaison	   de	   deux	   écosystèmes	   subalpins	   contrastés	   révèle	   des	  
variations	   parallèles	   dans	   leur	   composition	   floristique,	   dans	   la	   composition	   du	  
mycobiome	  et	  dans	  l’éventail	  des	  fonctions	  biochimiques	  qu’ils	  expriment.	  



	  

Enfin,	   la	   proportion	   relative	   de	   champignons	   et	   de	   bactéries	   dans	   le	   sol,	   considérée	  
comme	   dépendante	   de	   la	   stratégie	   dévoreuse	   ou	   malthusienne	   d’acquisition	   de	  
ressources	   minérales	   par	   les	   plantes,	   a	   été	   réexaminée	   par	   l’examen	   des	   séquences	  
d’ARN	  ribosomique	  du	  sol.	  Les	  résultats	  de	  cette	  nouvelle	  technique	  ne	  concordent	  pas	  à	  
ce	  jour	  avec	  ceux	  de	  la	  technique	  classique	  de	  PLFA.	  	  
	  
	  
	  
	  
MOTS CLES 
Analyses	   statistiques	   multivariées,	   Bioinformatique,	   Interactions	   sol-‐couvert	   végétal,	  
Metabarcoding,	  Métatranscriptomique.	  	  
	  


